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ABSTRACT 

Objectives: the overall objective of this study was to determine the prevalence of Plasmodium (P.) 

falciparum infection in the three foci of human African trypanosomiasis (HAT) (Boffa, Dubreka 

and Forecariah) in coastal Guinea using the polymerase chain reaction (PCR).  

Methodology and results: DNA from blood samples was extracted and amplified using pf1/2 

primers. A total of 1001 individuals were included. The population was predominantly male (57.34 

%) and female (42.66%) with a sex ratio of 1.34. The mean age of the study population was 34 ± 

16.5 years. The overall molecular prevalence of P. falciparum infection was 17.78 % (178/1001). 

In the three HAT foci, the prevalences were 10.37 % (31/299) in Boffa, 20.12 % (99/492) in 

Dubreka and 22.86 % (48/210) in Forecariah. Women (71/178 or 39.89 %) were significantly less 

infected than men (107/178 or 60.11 %) (p-value = 0.0013).  

Conclusion and application of results: These results showed the positive PCR results in the three 

HAT foci. The diagnosis of malaria could be improved by using PCR to determine the true extent 

of the disease, but this test is higher cost comparing to classical methods. The malaria/HAT co-

infection in this coastal area could be a factor of aggravation of the sleeping sickness, and should 

be taken into account by the HAT control programme in Guinea.  
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RESUME 
Objectifs : l’objectif général de cette étude était de déterminer la prévalence de l’infection à 

Plasmodium (P.) falciparum dans les trois foyers de trypanosomiase humaine africaine (THA) 

(Boffa, Dubréka et Forécariah) en Guinée côtière en utilisant la réaction d’amplification en chaîne 

(PCR).  

Méthodologie et résultats : l’ADN des échantillons de sang a été extrait et amplifié en utilisant les 

amorces pf1/2. Au total, 1001 individus ont été inclus. La population était constituée 

essentiellement de 57,34 % d’hommes et de 42,66 % de femmes, soit un sexe ratio H/F de 1,34. 

L’âge moyen de la population d’étude était de 34 ans ± 16,5. La prévalence moléculaire globale 

de l’infection à P. falciparum était de 17,78 % (178/1001). Dans les trois foyers de THA, les 

prévalences ont été de 10,37 % (31/299) à Boffa, de 20,12 % (99/492) à Dubréka et de 22,86 % 

(48/210) à Forécariah. Les femmes (71/178 soit 39,89 %) étaient moins infectées que les hommes 

(107/178 soit 60,11 %) (p-value = 0,0013).  

Conclusion et application des résultats : Nos résultats ont montré des résultats positifs de la PCR 

dans les trois foyers de THA. Le diagnostic du paludisme pourrait être amélioré en utilisant la PCR 

pour déterminer l’étendue réelle de la maladie, mais ce test est plus coûteux que les méthodes 

classiques. La co-infection paludisme/THA dans cette zone côtière pourrait être un facteur 

d'aggravation de la maladie du sommeil, et devrait être prise en compte par le programme de lutte 

contre la THA en Guinée.  

Mots-clés : PCR diagnostic, prévalence du paludisme, trypanosomiase humaine africaine, Guinée 

côtière. 
 


